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Abgabe in Gruppen von bis zu zwei Studierenden méoglich

Aufgabe 12.1.  [Small Parsimony - Algorithmus von Fitch] (7 Punkte)
Wende den Algorithmus von Fitch auf den folgenden Baum an. Gib die minimale Bewertung des Baumes
an, sowie eine entsprechende Beschriftung der inneren Knoten.

AGA AAG AAA

GGA GGG

Hinweis: Der Algorithmus von Fitch ist im Skript nur fiir Sequenzen der Lénge 1 beschrieben.

Aufgabe 12.2.  [Kiirzester Superstring - Beispiel] (6 Punkte)
Berechne einen kiirzesten Superstring fiir die folgende Menge von Strings.

{AGAT, TATA, ATTA, GATT, AGAGAGAG, GAGAGAGA}
Verwende dazu den Approximations-Algorithmus aus der Vorlesung.
Die Berechnung einer minimalen Kreisiiberdeckung ist nicht gefordert. Verwende eine moglichst gute.
Aufgabe 12.3. [Kiirzester Superstring - ﬁberlappungslemma] (7 Punkte)

Zeige, dass das Uberlappungslemma (Seite 100 im Skript) nicht verschirft werden kann auf:

loverlap(r, 7')| < max{|a(C)|, |a(C")|}.




